生物信息学
生物信息学是利用计算机技术和信息论方法对核酸、蛋白质等的生物信息的收集、加工、储存、传递、检索、分析和解读的一门学科；是现代生命科学与信息科学、计算机科学、数学、统计学、物理学、化学等学科相互渗透而形成的前沿交叉学科。

   生物信息学作为一门新的学科领域，研究目标是揭示“基因组信息结构的复杂性及遗传语言的根本规律”，解释生命的遗传语言。核心是基因组信息学，以基因组DNA序列信息分析作为源头，了解基因及DNA片段的功能，研究基因表达的调控机理，通过基因信息预测蛋白质的组成、空间结构及功能；为人类疾病的诊断、治疗、预防以及药物设计提供依据，可为临床实践、疾病研究、药物开发、医疗技术创新、医学进步提供新思路、新方法和研究必备的理论技术基础。迎接挑战，服务人类健康事业。生物信息学已成为整个生命科学发展的重要组成部分，成为生命科学研究的前沿。

本门课程在教学中，讲述基础理论知识同时，注重实际操作，引导学生利用手机、电脑登录世界各地的生物信息学主要网站，了解生命科学数据库，并初步学会一些基础性的生物信息学软件工具的分析应用。

通过本课程的学习，可拓宽学生视野、了解生命科学前沿的研究方向、内容和方法，提高网络资源的使用能力；为学生后续课程的学习、将来的临床实践、医学研究，给予必备的有益的帮助。

